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Untersuchungen zum Virusstatus von
Mutterbaumbestinden der Gemeinen Esche im

Rahmen des FraxVir Projektes
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Hintergrund

Das Eschentricbstcrben (ETS) wird durch den invasiven Pilz Hymenoscyphus fraxineus verursacht
und bedingt in Huropa erhebliche Schiiden an den Bestiinden der Gemeinen Hsche, Das ETS ist in
allen Gebieten Europas, in denen F. excelsior vorkomimt, weit verbreitet und wird seit 2002 auch in
Deutschland beobachtet. Um die Gemeine Esche als forstwirtschaftlich interessante Baumart in
Europa zu erhalten und weitere wirtschattliche und Skologische Verluste zu verhindern. wurde das
interdiszipliniire Demonstrationsprojekt FraxForFulure initiient (Langer et al. 2022). Dariiber hinaus
sind die Eschenbestinde durch v ungen bedroht, die ebenfalls erhebliche
wirtschaftliche und dkologische Schiiden verursachen kénnen (Biittner et al. 2022).

Zicl des FraxVir-Projekts ist s daher, das Auftreten und die Verbreitung von Virusinfektionen in
F excelsior Sonderbestéinden 2u untersuchen, um unser Verstindnis der Faktoren zu verbessern, die
dic Krankheitsentwicklung beeinflussen. In der vorlicgenden Fallstudie wurde der Virusstatus von
Alteschen. Jungeschen und E dmli 1 an zwei S: len (Melzower Forst in der
Uckermark (Brandenburg) und Scheiderhan bel Kaisheim (Bayern)) (Abb. 1) untersucht.
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Abb. 2 Beobachiele Blattsymptome an Mutcrbiumen {a. d) und Sdmlingen (b, ¢, ¢ und () des
Melzawer Forsts (oben) und in Kaisheim {unten)
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Abh. 3: Relative Hiiufigheiten der detektierten Viren

Resultate des RT-PCR basierten Virusscreenings

In 45 % aller untersuchten Proben (n = 141) konnten keine Viren nachgewicsen werden. Das
Emaravirus ASaV konnte am hinfigsten detektiert werden (27 %), gelolgt von Cytorhabdoviren (15 %)
Wiihrend ASa¥ vor allem in den Simlingen nachgewiesen wurde, gelang der Cytorhabdovirusnachweis
iberwicgend in den Mutterbiumen. Das PrLBaV witt {iberwicgend als Mischinfektion mit anderen
Viren auf, die insgesamt einen Anteil von 12 % ausmachen und in Kaisheim besonders hiufig aufireten
(21 % in Muterbiumen und 40 % in Simlingen). PrLBaV it zusammen mit ASaV und
Cytorhabdoviren als Doppelinfektion auf und ein Samling in Kaisheim 7eigte eine Dreifachinfektion
aus PrLBaV, Cytorhabdoviren und ASaV. Die Nepoviren CLRV und ArMV konnten nicht detektiert
werden (Abb. 3).

Das Auftreten von ASaV-typischen Blattsymptomen an beiden Standorten ist ein guter ndikator tir den
Nachweis des HEmaravirus (Abb, 4). Unspezifische Symptome kimnen mit Cytorhabdoviren und
Mischinfektionen aus Pri.BaV und Cytorhabdoviren assoziiert sein.
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Abb.1: Probenahmestandorte Melzower Forst (z1) und Kaisheim (b)

Malerial und Methoden

Das Untersuchungsmaterial wurde in den Jahren 2021-2023 entnemmen und umtasste Y3
Blatiproben aus dem Melzower Forst (13x Mutierbiiume, 80x Simlinge) und 48 Blatiproben
aus  Kaisheim (33x Mutterbiume, 15x Sémlinge). Wir haben Blattmaterial mit
virusverdiichtigen Symptomen (Abb. 2), als auch Blattmaterial ohne virusverdiichtige
Symptome vntersucht und avf fiinf verschiedene Viren getestet.

Dazu zihlien cherry leal roll virus (CLRV} und arabis mosaic virus (ArMV), sowie privel
leaf blotch-associated virus (Prl.BaV), ash shoestring-associated virus (ASa¥) (Gaskin et
al. 2021} und kiirzlich identifizierte Viren aus der Gruppe der Cytorhabdoviren.

Aus dem Blattmaterial wurde dic Gesamtuklcinsdure (Boom ct al. 1990) isolicrt, cine
¢DNA synthetisiert und in einer Konwroll-PCR das pilanzliche Ned3-Transkript nach
Menzel et al, (2002) nachgewiesen. Anschliefiend wurden die Proben mitrels diagnostischer
RT-PCR auf die oben genannten Viren getestet (Abb. 3 und 4). Die Infektion ausgewihlter
Proben wurde mittels Sanger-Sequenzierung hestitigt.

tomatischem Probenmaterial

Beschreibung von sym

Virusverdichige Blausymptome wie Fadenbliiwvigkeil, Scheckung, chlorotische Flecken
und | sowie Adernauf 1 in Verbindung mit Blattdeformationen kiénnen
an der Esche hiufig mit ASaV in Verbindung gebracht werden. Diese Symptome sind an
Simlingen hiiufiger zu beobachten (Abb. 2 b, ¢, e und f) uls an Mutterhiiumen, die oft
unspezitische Blattsymptome aufweisen (Abb, 2 d).

Virusassoziation mit Blattsymptomen
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Abh. 4: Virusnachweis in Abhiingigkeit der Symptome

TAKE HOME MESSAGE und AUSBLICK

% Viren aus unterschiedlichen Familien nachgewiesen

< Emuravirus ASaV in Szatguterntebestiinden weit verbreitet

< ASaV mil spezifischen Blattsymptomen assoziiert

<+ Abgrenzung zu anderen Krankheilserregern

« fiir Cytorhabdoviren und Pri.BaV leine spezifischen Blattsymptome.

& Vi hweis auch in Bl ial ohne Symptome

< Detektion derselben Viren in Mutterbiumen und Sémlingen gibt Hinweise auf

mégliche Ubertragungswege L

Fiir die gesicherte Einschitzung einer Infektion ist der molekulare Nachweis der
Viren entscheidend.
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